Annexe 1. Chap. Il : Acides aminés et protéines
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Annexe 1. Chap. Il : Acides aminés et protéines

fa) =Lys~- Ala~-His - Gly - Lys - Lys - Val - Leu - Gly - Ala -

Structure primaire (séquence en acides aminés d'une chaine polypeptidique)

protéique compiéte (chaine f§
de I'hémoglobine)

Structure
secondaire
(hédlice)

Structure tertiaire : une chaine

Structure quatemnaire : les
quatre chaines séparées de ©

I'némoglobine assemblées en =3
une protéine oligomérique

Hiérarchie structurale dans les protéines : (a) structure primaire, (b) structure secondaire, (c)

structure tertiaire, et (d) structure quaternaire.
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Quatre grands types d’interactions interviennent dans le
repliement de la chaine peptidique



