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b. Polyribosomes

a. Ribosome
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LE NOYAU: Le nucléole
1) et 2)x Transeription:

1) Pré-ARNe 455, dans ncliole
2) ARNr 55, dans noyou

3) Transfert ARNr 55 vers mucléole

4) Maturations clivage du pré- ARNr
— ARNr 285, 185et 585

§) Import dans le noyau
de protéines depuis cytoplasme

6) ARNr + protéines
— conpleae rboncéoproéiue

7) Sous-unités ribosomales
assemblées, dans noyau

B) Sous-unités ribosomales
exportées dans le cytoplasme
Association = ribosomes fonctionnels

- Trditndes A8 Synthese ¢ ARNr et assemblage des ribosomes

Figure 2 :




fibrillaires granulaires

L'ADN codant les ARNr
zone fibrillaire du nucléole

découpé en trois ARNr5,8S5;18S et 28S

ARN messager
ARN messager
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pré-ribosomes
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code génétique

chaine protéique

Figure 3 :









** Rappels sur les acides nucléiques

° double hélice
° nucléotides

Figure 1:
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Génon de
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Figure 3 :

Génon d’arrét



[ ] a. Synthese d’'un ARNm a partir | b. LARNm quitte le noyau et | c. Synthése d’un polypeptide
du brin codant d’'un gene entre dans le cytoplasme a partir de 'ARNm
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cneae \l/ début Géne fin
Initiation - - ADN
promoteur 1‘ site de terminaison

Brin transcrit
Début de synthése de I’ARN

\

Elongation ARN

ARN

Terminaison

Figure 5 :













Coiffe 5’ Queue poly(A)
Queue poly(A)

\ 100-200 nucléotides de long

Coiffe 5’

Figure 9 :



2.1. Transcription : chez les eucaryotes
2.1.2. Les phases de la transcription

e. Phase d’épissage des ARN transcrits

'épissage

nuclear ribonucleoproteins introns
Exons
Introns

non traduites)

exons

snRNP pour Small

(régions traduites)

(régions
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61 codons
codent un
acide aminé

1 codon code
la méthionine
et sert de
codon de
départ

1 codon : 3 bases / Acide aminé spécifique

3 codons ne codent pas
d’acides aminés et servent de
codons d’arrét

» Chaque triplet de nucléotides sur
I’ADN correspond a un codon de '’ARN
messager ;

» Chaque codon de ’ARNm
correspond a un anticodon spécifique
de I'’ARN transfert ;

» Chaque anti-codon correspond a un
acide aminé spécifique. Si le codon est
5'-AUG-3' alors l'anticodon sera 3'-
UAC-5'" par le  principe de
complémentarité des bases
nucléigues.




Anticodon

UAC
Meth AUG Codon de départ Meth
GOP e
GITP
EPA EPA

Figure 11 : Phase d’initiation de la traduction.
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Le ribosome est prét
pour I'ajout d’un
autre ARNt — aa

4 LARNt
libre
est libéré

EPA

GDP

GTP

LUARNt — vide passe du site P
au site E et 'ARNt —
polypeptide passe du site A au
site P (en tirant 'FARNm avec lui)

EPA

EPA

Un ARNt — aa
s‘ajoute au site
A
2 GTP
2 GDP
EPA
2

Formation du
lien peptidique
et transfert du
polypeptide sur
I’ARNt du site A



EPA EPA

Figure 13 : Phase de terminaison de la traduction.
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Figure 14 : La structure d’un polyribosome.
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